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Si  la spectrométrie de masse a été  initialement développée pour  l’analyse des petites molécules du 

chimiste, elle a connu dans les dernières années une expansion vertigineuse dans l’analyse des grosses 

molécules en particulier  les protéines et dans une moindre mesure  les polysaccharides et  les acides 

nucléiques.  

Aujourd’hui, en particulier à cause de la métabolomique, de la lipidomique, des analyses de biochimie 

clinique  ou  pharmaceutique,  ou  encore  des molécules  de  l’environnement,  les  couplages  LC/MS, 

CE/MS,  chips/MS,  GC/MS  deviennent  de  plus  en  plus  importants  pour  étudier  ces milieux  où  les 

petites molécules sont en concentrations très variables et dont la diversité est très importante.  

Au cours de cette présentation, nous présenterons diverses applications de la spectrométrie de masse 

sur les petites molécules et leur mode d’étude en utilisant la haute résolution et/ou la MS‐MS. 


